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PRAG MCEF - Université de Perpignan CR1 - INRA DR2 - INRA
Université Toulouse 2 Lecturer, TSE Délégation MIAT INRA

Institut de Mathématiques de
Toulouse

Agrégation mathématiques

DEA mathématiques appliquées (UT3) HDR mathématiques appliquées (UT1)

Doctorat mathématiques (UT2)

Etudes et parcours professionnel

FOrmatioN. .

Qualifiée pour les postes de Professeur des universités

26éme section, Mathématiques appliquées et application des mathématiques février 2017
Habilitation a Diriger des Recherches (HDR Université Toulouse 1)

< Contributions a I'analyse de données non vectorielles > 13/11/2014

soutenue devant le jury composé de Philippe Besse, Dianne Cook (rapporteuse), Marie-Laure Martin-Magniette
(présidente), Jean-Michel Poggi (rapporteur), Anne Ruiz-Gazen, Jean-Philippe Vert (rapporteur)

Qualifiée pour les postes de Maitres de conférences

26éme section, Mathématiques appliquées et application des mathématiques février 2006
Doctorat de mathématiques (Université Toulouse 2) Mention Trés Honorable
< Eléments d’apprentissage en statistique fonctionnelle > 2002/2005

réalisé sous la direction de Louis Ferré et soutenu le 21 octobre 2005 devant le jury composé de Philippe Besse
(Université Toulouse 3, examinateur), Marie Cottrell (Université Paris 1, rapporteuse), Louis Ferré (Université
Toulouse 2, directeur de theése), Fabrice Rossi (INRIA, Rocquencourt, examinateur), Gilbert Saporta (CNAM,
Paris, rapporteur), Pascal Sarda (Université Toulouse 2, examinateur)

DEA de Mathématiques Appliquées (Université Toulouse 3) Mention Bien

filiere Probabilités et Statistique 2000/2002
mémoire <« Réseaux de neurones et statistique, utilisation pour des variables aléatoires fonctionnelles > de
DEA réalisé sous la direction de Louis Ferré, professeur a I'université Toulouse 2

Agrégation de mathématiques Classée 22/368
1999
PoStes OCCUPES. ... ..

Directrice de Recherche (DR2)
INRAE Toulouse, UR 0875 MIAT 2019-...
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Chargée de Recherche (CR1)

INRA de Toulouse, UR 0875 MIAT février 2014/2018
Maitresse de Conférences
IUT de Perpignan, Département STID (Carcassonne) 2006/2014

Rattachement recherche : Institut de Mathématiques de Toulouse (2006/2011) puis équipe SAMM, Université
Paris 1 (2011,/2014)

Délégation de 1 an

INRA de Toulouse, UR 0875 MIAT 2012/2013
Lecturer (disponibilité de 1 an)

Toulouse School of Economics, Fondation JJ Laffont 2008/2009
PRAG

Université Toulouse 2, Dpt de mathématiques et informatique 2000/2006

Rattachement recherche : Equipe GRIMM, EA Université Toulouse 2

Professeur stagiaire en mathématiques (enseignement secondaire)
IUFM de Toulouse & Lycée Bellevue, Toulouse 1999/2000

Compétences diVErSesS. ... ... .
Informatique :

— Systemes d’exploitation : Windows, Unix, Linux, Mac OS X, Ubuntu server (avec serveur

apache, MySQL, postfix, git...)

— Logiciels scientifiques : R, Matlab, LimeSurvey, Maple, S-Plus, SPSS, Maxima ...

— Langages de programmation : C++, R, Python, SQL, PHP, HTML, python

— Autres logiciels : IATEX, Gestion de version (subversion, Git), docker . ..
Langues :

— Anglais : courant

— Allemand : notions
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Activités de recherche

Thématiques de recherche. . ... .

Mes thématiques de recherche passées et actuelles s'articulent autour de 4 axes principaux (dans un
ordre approximativement chronologique) :

e statistique fonctionnelle (FDA)

e machine learning (apprentissage) et fouille de données

e analyse et inférence de graphes et réseaux
biostatistique et intégration de données ‘omiques
dont le point commun est |'utilisation de méthodes issues de I'apprentissage statistique (méthode a
noyaux, réseaux de neurones ...) dans le but d'analyser et de modéliser des données complexes
(graphes/réseaux, données fonctionnelles, données volumineuses, données en grande dimension, par
exemple).

Contrats de recherche institutionnels et industriels. ... ... .. . . .

Consortium ChrocoNet (Métaprogramme INRAE DIGIT-BIO)

Responsable : Sylvain Foissac (GenPhySE, INRAE Toulouse) 2023/2024
<« CHROmatin COnformation NETwork : collaboration interdisciplinaire pour la génomique 3D >

Projet PEPR Holobionts

Responsables : Jordi Estellé Fabrellas et Sylvie Combes (GABI, 2023/2027
INRAE Jouy-en-Josas et GenPhySE, INRAE Toulouse)

< Les holobiontes animaux : une nouvelle échelle biologique pour explorer la diversité génétique et affiner les
stratégies de sélection en agroécologie >

Projet PEPR AgroDiv
Responsable : Jéréme Salse (GDEC, INRAE Clermont-Ferrand) 2023/2027

< Caractérisation génomique et fonctionnelle de la diversité des plantes et animaux domestiques comme clé
de volite de I'agroécologie : du génome au phénotype >

Projet PANORAMICS (ANR JCJC)

Responsable : Rémi Servien (LBE, INRAE Narbonne) 2022/2025
< Statistical develoPments and ApplicatioN on Oxygenic photogRAnules for longitudinal Multi-omICS data >
Valorisation associée : [GUILMINEAU et al. 2023] (communication en conférence)

Projet MetaboWean (ANR JCJC)

Responsable : Martin Beaumont (GenPhySE, INRAE Toulouse) 2022/2025

< Gut microbiota-derived metabolites : natural products to promote epithelial barrier maturation at the
suckling-to-weaning transition >

Projet SimWay (ANR PRC)

Responsable : Jean-Francois Arrighi (LSTM, INRAE Montpellier) 2022/2025
< A new symbiotic pathway for rhizobial infection and nodulation in legumes >

Projet COLOCATION (ANR JCJC)

Responsable : Agnés Bonnet (GenPhySE, INRAE Toulouse) 2021/2023

< Fetal maturity at the feto-maternal interface : COntribution of fetal and maternal genOmes and tissue
metAbolism perturbaTIONs >

Valorisations associées : [IMBERT, MARTY-GASSET et al. 2023 ; Laurence LIAUBET, LEFORT et al. 2023]
(communications en conférences)

Projet PeerSim (Métaprogramme INRAE DIGIT-BIO)

Responsable : Guilhem Rigaill (IPS2, INRAE Paris) 2021/2023

< Planification d'expériences pour I'étude de la réponse aux stress multiples et I'intégration multi-omique >
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Consortium PhenoDyn (Métaprogramme INRAE DIGIT-BIO)
Responsable : Nicolas Verzelen (MISTEA, INRAE Montpellier) 2021/2022

< Méthodes statistiques d'apprentissage pour des phénotypes dynamiques : points de rencontre entre animal,
végétal, et microbiologie >

Projet DDisc (Programme CNRS 80—Prime)

Responsable : Pierre Neuvial (IMT & CNRS, Toulouse) 2021/2022
< Inférence post clustering pour données d’'expression sur cellule unique >

Projet MAGICs (Dpt PHASE, INRAE)

Responsable : Christelle Knudsen (GenPhySE, INRAE Toulouse) 2021

< Utilisation d'une approche transcriptomique a |'échelle cellulaire (CITE-seq) pour comprendre la maturation
du systeme immunitaire de I'intestin lors de la transition alimentaire du sevrage >

Projet ASTERICS (Région Occitanie)

Coordinatrice 2020/2022
< A Tool for the ExploRation and Integration of omiCS data >

Valorisations associées : [MAIGNE, NOIROT, HENRY et al. 2023b] (application web), [MAIGNE, NOIROT,
Jérdbme MARIETTE et al. 2022a; MAIGNE, NOIROT, Jérdme MARIETTE et al. 2022b; MAIGNE, NOIROT,
Jérdbme MARIETTE et al. 2022¢] (communications en conférences) et [MAIGNE, NOIROT, HENRY et al.
2023a] (article soumis)

Consortium Epifun (Métaprogramme INRA SelGen)

Co-coordinatrice de ce projet avec Thomas Faraut (GenPhySE, INRA) 2018/2020
< Systems biology for genomic selection >

Projet R Consortium
Responsables : Julie Josse (Ecole Polytechnique de Paris) et Nicholas

2018/2020
Tierney (Monash University, Australie) /
< A unified platform for missing values methods and workflows >
Valorisation associée : [JOSSE et al. 2020] (site web), [MAYER et al. 2022] (article)
Projet financé par I'appel INRA-NARO 2019
Responsable : Laurence Liaubet (GenPhySE, INRA) and Masaaki 2019

Taniguchi (AGU, NARO, Japon)

< Innovative solution for pig growth management through multi-omics analyses >

Projet SingleCell (Programme Toulouse Tech Inter’Labs)
Responsable : Cathy Maugis-Rabusseau (Institut de Mathématiques de Toulouse) 2018/2019

Projet SuBPIG (Métaprogramme INRA GISA)

Responsable : Laurence Liaubet (GenPhySE, INRA) 2018/2019
< Enhancing survival at birth in piglets >

Publications associées : [Laurence LIAUBET, GUILMINEAU et al. 2023 ; LEFORT, Laurence LIAUBET, MARTY-
GASSET et al. 2021] (journal), [LEFORT, Laurence LIAUBET, Hél'ene QUESNEL et al. 2020] (conférence)
Projet MILAGE (Métaprogramme INRA MEM)

Responsable : Christel Marie-Etancelin (GeSPR, INRA) 2018/2019
< Microbiota of lamb genetically efficient >

Projet SCALES (Appel a projets < Osez I'interdisciplinarité >, CNRS)

Responsable : Pierre Neuvial IMT, Université de Toulouse & CNRS) 2017/2019
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< Inférence statistique multi-échelle et données-dépendante pour la génomique >

Collaboration avec I'Institut de Mathématiques de Toulouse

Valorisations associées : [RANDRIAMIHAMISON, VIALANEIX et al. 2021 ; AMBROISE, DEHMAN, NEUVIAL
et al. 2019] (journal), [RANDRIAMIHAMISON, CHAVENT et al. 2020; AMBROISE, DEHMAN, KOSKAS et
al. 2019; RANDRIAMIHAMISON, NEUVIAL et al. 2019a; RANDRIAMIHAMISON, NEUVIAL et al. 2019b;
AMBROISE, DEHMAN, KOSKAs et al. 2018] (conférences), NEUVIAL, AMBROISE et al. 2023; VIALANEIX,
CARDENAS et al. 2023 (logiciels)

Projet Fr-AgENCODE (Département INRAE/GA)

Responsables : Elisabetta Giuffra (GABI, INRA Jouy-En-Josas) et Sylvain Foissac
(GenPhySE, INRA Toulouse)

< |A FAANG pilot project for the functional annotation of livestock genomes >
Collaboration avec I'INSERM de Rennes et I'Université Paris Descartes

Publications : [FO1sSAC, DJEBALI, MUNYARD, VIALANEIX, RAU, MURET et al. 2019] (journal), [DJEBALLI,
Fo1ssAC et al. 2019 ; FoissAc, DJEBALI, MUNYARD, VIALANEIX, RAU, ACLOQUE et al. 2019 ; FOISSAC,
DJEBALI, VIALANEIX et al. 2019; MESTRE et al. 2018; DJEBALI, MUNYARD et al. 2017; FoOISSAC,
DJEBALI, ACLOQUE et al. 2017] (conférences)

Projet METAhCOL (ANR Environnement et Cancer)

Responsable : Dominique Lagadic-Gossmann (IRSET, INSERM Rennes) 2017/2022
< Impact of low doses mixtures of aromatic hydrocarbon on colon carcinogenesis process : focus on energy
metabolism hallmark >

Collaboration avec I'INSERM de Rennes et I'Université Paris Descartes

Coordinatrice de I'équipe 5 (PF Biostatistique de Toulouse)

Valorisations associées : [A. TETE et al. 2022; Arnaud TETE et al. 2021] (conférences)

2017/2020

Projet Apprentistique (Défi interdisciplinaire < Mastodons >, CNRS)

Responsable : Bart Lamiroy (Université de Nancy) 2017
< Outils statistiques pour I'évaluation des performances en classification et apprentissage sur des données
imprécises >

Collaboration avec I'université de Nancy

Projet Internet 3D (Dpt GA, INRA)

Responsable : Yvette Lahbib-Mansais (INRA Toulouse)) 2014/2015
< Réseau de genes co-exprimés et Interactions géniques nucléaires >

Publications : [MARTI-MARIMON, VIALANEIX, VOILLET et al. 2018] (journal), [LAHBIB-MANSAIS, MARTI-
MARIMON et al. 2019 ; MARTI-MARIMON, ACLOQUE et al. 2017 ; LAHBIB MANSAIS et al. 2016 ; LAHBIB-
MANSAIS, MARTI MARIMON et al. 2016a ; LAHBIB-MANSAIS, MARTI MARIMON et al. 2016b] (conferences)

Projet memRNAse (ANR non thématique)

Responsable : Agamemnon Carpousis (Université de Toulouse)) 2014/2017
< Localisation membranaire de la RNase E : role dans la maturation, la surveillance et la dégradation des
ARNm >

Publication : [LAGUERRE et al. 2018]

Projet financé par EDF

Coordinatrice de ce projet 2013/2014
< Création d’une interface shiny pour |'analyse de modeles méchanistes »

Projet SUSoSTRESS (ANR BIOADAPT)

Responsable : Pierre Morméde (GenPhySE, INRA Toulouse) 2013/2016
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< Génétique moléculaire de la réponse au stress et robustesse chez le porc >

Collaboration avec I'[NRA Poitou-Charentes, AgroParisTech et |'académie des sciences de Krakow (Pologne)
Publications : [Elena TERENINA et al. 2017 ; Valérie SAUTRON, Elena TERENINA, GRESS, LiPPI, BILLON,
LARZUL et al. 2015] (journal) et [Valérie SAUTRON, CHAVENT et al. 2016a; Valérie SAUTRON, CHAVENT
et al. 2016b; Valérie SAUTRON, Elena TERENINA, GRESS, LippI, BILLON, Nathalie VILLA-VIALANEIX
et al. 2016; V. SAUTRON, E. TERENINA, MERLOT et al. 2014 ; V. SAUTRON, E. TERENINA, MORMEDE
et al. 2014 (conférences)]

Projet PigHeat (ANR BIOADAPT)

Responsable : David Renaudeau (UZR, INRA Antilles-Guyane) 2013/2016
< Adaptation des porcs a la chaleur : la voie génétique >

Collaboration avec I'INRA Antilles-Guyane, I'[NRA de Tours et I'INRA Poitou-Charentes

Publication : [DOU et al. 2017]

Projet SocLab-Stat (MSH de Toulouse)

Responsable : Christophe Sibertin Blanc (IRIT, Université Toulouse 1) 2012
< Développement de méthodes d’analyse statistique de sortie d'un modéle de simulations agent >
Publications : [Christophe SIBERTIN-BLANC et Nathalie VILLA-VIALANEIX 2015; N. VILLA-VIALANEIX,
C. SIBERTIN-BLANC et al. 2014]

Projet ModULand (ANR non thématique)

Responsable : Christine Thomas-Agnan (Toulouse School of Economics, France) 2012/2015
< Usage des sols : modeles, dynamique et décisions >

Collaboration avec I'INRA de Grignon et I'université de Strasbourg

Publications : [LAURENT et N. VILLA-VIALANEIX 2012; N. VILLA-VIALANEIX, JOUVE et al. 2012]

Programme interdisciplinaire, inter-instituts (PEPIl 2011) du CNRS

Responsable : Marc Bailly-Bechet (Université Lyon 1) 2012/2013
< Couplage de Méthodes et Modeéles pour la Biologie Intégrative >

Collaboration avec I'université Lyon 1

Projet IMRIT

Coordinatrice de ce projet 2007/2010
< Comparaison de graphes et visualisation d'évolution > (projet financé par FREMIT (Institut Fédératif de
Recherche de Mathématiques et Informatique de Toulouse)

Publications : [N. VILLA-VIALANEIX, DKAKI et al. 2011; N. VILLA, DKAKI et al. 2009]

Projet financé par le ZAMG Central Institut for Meteorology and Geodynamics
Responsable : Anne Ruiz-Gazen (Toulouse School of Economics, France) 2006,/2007
< Refonte de I'algorithme de discrimination PGE11 » (financé par le ZAMG Central Institut for Meteorology
and Geodynamics, Vienne, Autriche, pour le compte d’ EUMETSAT)

Publication : [A. Ruiz-GAZEN et N. ViLLA 2007]

Projet Graphes-Comp (ANR non thématique)

Responsable : Bertrand Jouve (Université Toulouse 2, Le Mirail, France) 2006,/2008
< Comparaison de grands graphes : Application a la recherche de réseaux de sociabilités paysannes au
Moyen-Age >

Collaboration avec I'université de Nantes

Publications : [BOULET, JOUVE et al. 2008; N. ViLLa, F. Rossi et TRUONG 2008; BOULET,
HAUTEFEUILLE et al. 2007 ; N. VILLA et BOULET 2007 ; N. VILLA et F. RossI 2007]

Projet M0O5AH4 - ECOS-Nord Mexique

Responsables : Martin Paegelow & Jean-Frangois Mas 2005,/2009
< Modélisations prospectives de I'occupation du sol par approches géomatique et statistique >
Collaboration avec I'Université Nationale Autonome du Mexique

Publications : [M. FOLLADOR, N. VILLA et al. 2008; BRUNO et al. 2006]
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Projet BIA2003-01499

Responsable : Maria Teresa Camacho-Olmedo (Université de Grenade, Espagne) 2004,/2006
< Sistemas de Informacién Geografica y modelizacién de la dindmica paisajistica de la montafia mediterranea :
Sierra Nevada y Pirineos Orientales franceses > (projet financé par le Ministerio de Ciencia et Tecnologia et
la FEDER)

Collaboration avec I'université de Grenade, Espagne

Publications : [PAEGELOW, CAMACHO-OLMEDO et al. 2008; N. VILLA, PAEGELOW et al. 2007]

Programme PEVS

Responsable : Martin Paegelow (Université Toulouse 2, Le Mirail) 2001,/2003
< Dynamique et modélisation d’anthroposystémes montagnards méditerranéens : réchauffement climatique et
scenarii environnementaux > (programme piloté par le comité scientifique MOdélisation, Transfert d'Informa-
tions, Valorisation pour I'Environnement du CNRS)

Collaboration avec I'université de Grenade, Espagne

Publications : [PAEGELOW, N. VILLA et al. 2004]

Activités d'encadrement. ..

Encadrement de theses :

These de Elise Jorge
Co-encadrée avec Sylvain Foissac, GenPhySE, INRAE Toulouse et Pierre Neuvial, 2023-

IMT & CNRS

< Analyse comparative de données de génomique 3D >
These financée par la DG INRAE

These de Jeong Hwan Ko

Co-encadrée avec Andrea Rau, GABI, INRAE Jouy-en-Josas 2023-...
< Intégration de données multi-omiques appariées a grande échelle >

These financée par le PEPR AgroDiv

These de Aurélie Mercadié
Co-encadrée avec Céline Brouard, MIAT, INRAE Toulouse 2022-...

< Développement d'une approche d'intégration de données multi-omiques pour expériences multi-groupes >
These financée par I'ANRT (CIFRE) et Pierre Fabre Dermo-Cosmétique

Theése de Camille Guilmineau
Co-encadrée avec Rémi Servien, LBE, INRAE Narbonne et Marie Tremblay-

Franco, Toxalim, INRAE Toulouse 2022-...

< Développements de modéles statistiques pour I'analyse et I'intégration de données omiques longitudinales,

application aux photogranules >

These financée par le projet ANR PANORAMICS

Theése de Tania Malonga

Co-encadrée avec Martin Beaumont, GenPhySE, INRAE Toulouse 2022-...
< Analyse de données de transcriptome a I'échelle de cellules uniques pour étudier la maturation postnatale
de l'intestin >

These financée par le projet ANR MetaboWean

Theése de Nathanaél Randriamihamison
Co-encadrée avec Marie Chavent, CQFD, Inria Bordeaux, Pierre Neuvial, Institut

. . . .. 2018/2021
de Mathématiques de Toulouse et Sylvain Foissac, unité GenPhySE INRA 018/,

< Classification hiérarchique sous contrainte de contiguité pour I'analyse de données Hi-C >

These financée par 'appel a projets INRAE/Inria

These de Gaélle Lefort

Co-encadrée avec Rémi Servien, unité LBE, INRAE, Laurence Liaubet, unité 2018/2021

GenPhySE, INRAE et Hélene Quesnel, unité PEGASE, INRAE
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< Intégration de données métabolomiques par quantification de données haut débit et application a I'analyse
des causes de la mortalité périnatale chez le porc >

These financée par I'institut de convergence #DigitAg et les départements MathNum, GA et SA d'INRAE.
Theése de Alyssa Imbert

Co-encadrée avec Nathalie Viguerie, I2MC, INSERM 2015/2018
< Intégration de données hétérogenes complexes a partir de tableaux de tailles déséquilibrées >

These financée par la société Methodomics et la Région Occitanie

Theése de Jérome Mariette

Co-encadrée avec Christine Gaspin, Unité MIAT, INRA 2013/2017
< Apprentissage statistique pour |'intégration de données omiques >

These réalisée dans le cadre du travail d'IE PF Bioinformatique de Jérdme Mariette

These de Valérie Sautron

Co-encadrée avec Pierre Morméde & Elena Terenina, Unité GenPhySE, INRA 2013/2016
< Biologie intégrative des réponses au stress et robustesse chez le porc >

These financée par le projet ANR « SusOStress > et la Région Midi-Pyrénées

Jurys et comités de thése et d’HDR :

Rapport d’HDR

2023 : Etienne Thévenot (Université Paris Saclay), Sophie Lébre (Université de Montpellier) (3
venir)

2021 : Bénédicte Fontez (Université de Montpellier)

2017 : Andrea Rau (Université d'Evry)

Jury d’HDR

2023 : Tabea Rebafka 2022 : Cathy Maugis-Rabusseau (Université de Toulouse)

2019 : Sébastien Déjean (Université de Toulouse)

2018 : Rémi Servien (Université de Toulouse)

2018 : Ndeye Niang Keita (CNAM)

Rapports de these

2023 : Rémi Mahmoud (Université de Montpellier), Anthony Ozier-Lafontaine (Université de Nantes)
(a venir)

2022 : Florian Ingels (ENS Lyon)

2021 : Mathilde Sautreuil (Université Paris Saclay), Marie Chion (Université de Strasbourg)

2020 : Alain Virouleau (Institut Polytechnique de Paris), Audrey Hulot (Université Paris Sud)
2019 : Florian Hébert (AgroCampus Ouest), Christophe Le Priol (Université de Grenoble)

2018 : Gilles Monneret (Université Pierre et Marie Curie)

2017 : Virginie Stanislas (Université d’Evry), Eva Carmina Serrano Balderas (Université de Montpel-
lier)

2016 : Trung Ha (Université Paris Sud)

2015 : Mélina Gallopin (Université Paris Sud), Amaury Labenne (Université de Bordeaux)
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Jurys de these

2022 : Marcel Da Cdmara Ribeiro-Dantas (Sorbonne Université), Océane Cassan (Université de
Montpellier)

2021 : Mehdi Djellabi (Université Toulouse Capitole), Michaél Pierrelee (Université de Marseille),
Louison Dumond (Université de Toulouse), Marine Gauthier (Université de Bordeaux), Vincent
Rocher (Université de Toulouse)

2020 : Antoine Bichat (Université d'Evry), Christophe Dumora (Université de Bordeaux)

2018 : May Taha (Université de Montpellier)

2017 : loana Gavra (Université Toulouse Ill)

2015 : Delphine Rieutord (Université de Grenoble)

2013 : Joseph El Gemayel (Université Toulouse 1)

2008 : Marco Follador (Université de Bologne, Italie)

Comités de these

Miguel Thomas (RESTORE, INSERM Toulouse, 2023-...), Adrien Dufour (GABI INRAE Jouy-en-
Josas, 2021-...), Arnaud Lierhmann (LAMME, Université d’Evry, 2021-...), Abou Wade (BioForA,
INRAE, 2020/2022), Florian Touitou (GenPhySE INRAE, 2020/2022), Manon Dugué (GenPhySE
INRAE, 2020/2022), Alexandre Conanec (Université de Bordeaux, 2019/2021), Franck Boizard
(12MC, INSERM & IRIT, Université Toulouse Ill, 2016/2019), Valentin Voillet (GenPhySE INRA,
2013/2016), Agnes Bonnet (GenPhySE INRA, 2011,/2013)

Encadrement de postdocs :

— 2023-... : Co-encadrement (avec Anne Goelzer, Céline Brouard, Simon de Givry, Frédérick
Garcia et Elise Maigné) du postdoc de Vincent Rocher dans le cadre du projet SubtilNet
financé par le département INRAE MathNum

— 2021/2022 : Participation a I'encadrement de Alyssa Imbert (encadrée par Agnés Bonnet)
dans le cadre du projet COLOCATION financé par I'’ANR

— 2021/2023 : Co-encadrement (avec Rémi Servien, LBE/INRAE Narbonne), Sergio Polakof
et Dominique Dardevet (HN/INRAE Clermont-Ferrand) du postdoc de Céline Bougel

Encadrement de CDDs :

— 2023 : Co-encadrement, avec Agnés Bonnet et Laurence Liaubet (GenPhySE/INRAE Tou-
louse) du CDD IR de Julien Henry.

— 2022 : Co-encadrement (avec Sébastien Déjean, Institut de Mathématiques de Toulouse)
du CDD IE de Aurélie Mercadié recrutée pour une mission temporaire pour la plateforme
biostatistique de Toulouse

— 2021/2022 : Encadrement du CDD IE de Camille Guilmineau dans le cadre du projet ANR
METAhCOL.

— 2021/2022 : Co-encadrement (avec Elise Maigné, MIAT /INRAE Toulouse et Céline Noirot,
MIAT /INRAE) des CDD IE de Nathan Goron, Yaa Adu Kesewaah, Arielle Krebs et Camille
Guilmineau et des CDD IR de Fanny Mathevet et Julien Henry dans le cadre du projet ANR
ASTERICS.

— 2016/2017 : Co-encadrement (avec Pierre Mormede, GenPhySE/INRA Toulouse) du CDD
IE de Gaélle Lefort dans le cadre du projet ANR SusOStress.

— 2015/2016 : Co-encadrement (avec Céline Noirot, MIAT /INRA Toulouse) du CDD IE de
Gaélle Lefort sur I'analyse de données de méthylation.

Encadrement de stagiaires :

— Mars/Juillet 2023 Co-encadrement (avec Marie-Laure Martin, IPS2 et MIA Paris INRAE
Paris) du stage de Joséphine Martin (Master 2 Mathématiques et Applications, parcours
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Research and Innovation) < Kernel methods for exploratory analysis >.

Janvier/Juillet 2023 Co-encadrement (avec Sylvain Foissac, GenPhySE, INRAE Toulouse) du
stage de G (M1 INSA Toulouse) < Network inference on Bacillus subtilis expression data >.
Janvier/Juillet 2023 Co-encadrement (avec Christine Gaspin, MIAT INRAE Toulouse) du
stage de Gwendaélle Cardenas ( Master 2 < Bioinformatique >, Université de Rennes) :
< Développement du package treediff et analyse différentielle de données Hi-C .
Juillet/Octobre 2022 Co-encadrement (avec Céline Brouard, Simon de Givry et Elise Maigné,
MIAT INRAE Toulouse, et avec Anne Goelzer, MalAGE INRAE Jouys-en-Josas) du stage de
Léa Grima (M1 INSA Toulouse) <« Network inference on Bacillus subtilis expression data .
Février/Aoiit 2021 Co-encadrement (avec Céline Brouard, MIAT INRAE Toulouse) du stage
de Guilhem Huau (Montpellier SupAgro) < Graph neural network for phenotype prediction >.
Mars/Aoiit 2021 Co-encadrement (avec Jérome Mariette, MIAT, INRAE Toulouse) du stage
de Annaleah Johanny (M1 MApI3, Université Toulouse 3) < Intégration de données 'omiques
multi-niveaux pour expliquer I'efficacité alimentaire chez les agneaux >.

Mars/Aoiit 2020 Co-encadrement (avec Sébastien Déjean, Université Toulouse 3 et David
Rengel, IPBS/CNRS Toulouse) du stage de Mallory Cals (Master 2, MAPI?, Université
Toulouse 3) < Intégration de données omiques pour I'étude de I'impact des contaminants
alimentaires sur le métabolisme et le développement de cancers >.

Juin/Aoiit 2019 Co-encadrement (avec Gaélle Lefort, MIAT, INRA Toulouse) du stage de
Fanny Mathevet (4eéme année INSA Toulouse, filiere Génie Mathématiques et Modélisation)
< Etude des effets de polluants alimentaires sur les cellules .

Mars/Aoiit 2019 Co-encadrement (avec Rémi Servien, InTheRes, Gaélle Lefort, MIAT et
Laurence Liaubet, GenPhySE, INRA Toulouse) du stage de Camille Guilmineau (Master 2
Ingénieurie de la décision et big data, Université Catholique de I'Ouest, Angers) < Analyse
de données métabolomiques pour résoudre un probleme de bien-étre animal >.

Mars/Aoiit 2018 Co-encadrement (avec Victor Picheny, MIAT, INRA de Toulouse et Rémi
Servien, InTheRes, INRA de Toulouse) du stage de Yousra Khattali (Master 2 Recherche
Opérationelle, Université Paul Sabatier, Toulouse) < Sélection de variables dans les données
climatiques pour les modeles agro-écologiques .

Mars /Aot 2018 co-Encadrement avec Pierre Neuvial (Institut de Mathématiques de Toulouse
& CNRS) du stage de Nathanaél Randriamihamison (Master 1 MApI3, Université Paul
Sabatier, Toulouse) < Classification hiérarchique sous contrainte de contiguité pour |'analyse
de données Hi-C >.

Mars/Aoiit 2017 Co-encadrement (avec Alyssa Imbert, MIAT, INRA de Toulouse et Nathalie
Viguerie, 12MC, INSERM) du stage de Thibaut Guignard (Master 2 Data Science pour
la biologie, AgroCampus Ouest) < Analyse statistique d'une protéine impliquée dans les
probléemes d’obésité en relation avec |'expression des génes >.

Mars/Aoiit 2016 Co-encadrement (avec Rémi Servien, Toxalim, INRA de Toulouse et
Sylvie Chastant-Maillard et Claire Saby, ENVT) du stage de Wenting Zhang (Master 2
Economics and Mathematics, Toulouse School of Economics) < Analysis of the variation of
milk progesterone concentrations in dairy cows .

Mars/Aoiit 2016 Co-encadrement (avec Laurence Liaubet et Magali San Cristobal, GenPhySE,
INRA de Toulouse) du stage de Camille Champion (Master 1 MApI3, Université Toulouse
lIl) < Analyse de données métabolomiques >.

Mars/Aoiit 2015 Co-encadrement (avec Laurence Liaubet et Valérie Sautron, GenPhySE,
INRA de Toulouse) du stage de Caroline Ydier (Master 2 Ingénieurie mathématiques,
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Université de Nantes) < Etude de la réponse au lipopolysaccharide chez le porcelet >.
Mars/Aoiit 2015 Co-encadrement (avec Victor Picheny, MIAT, INRA de Toulouse) du stage
de Rolande C.B. Kpekou Tossou (M2 Statistics and Econometrics, Toulouse School of
Economics) < Analyse par simulation de I'interaction climat / rendement >.

Mai/Juin 2015 Co-encadrement (avec Nathalie Viguerie, I2MC, INSERM) du stage de Maria
Paula Caldas (M1 Economics and Statistics, Toulouse School of Economics) < DiOGenes
Clinical Data Analysis >.

Juin/Juillet 2014 Co-encadrement (avec Nathalie Viguerie, I2MC, INSERM) du stage de
Gaélle Lefort (4eme année ENSAI) < Analyse et normalisation de données biopuces >.
Mai/Juin 2014 Encadrement du stage de Sayma Besbes (M1 Economics and Statistics,
Toulouse School of Economics) < Normalisation et analyse de données RNASeq .
Mai/Septembre 2013 Co-encadrement (avec Christine Cierco-Ayrolles, MIA-T, INRA de
Toulouse) du stage de Florian Brunet (M2 Statistique & Econométrie, Université Toulouse 1)
< Intégration de données pour la classification non supervisée de données biologiques .
Février/Juillet 2013 Co-encadrement (avec Madalina Olteanu, SAMM, Université Paris 1)
du stage de Laura Bendhaiba (Dipléme d'ingénieur GIS, PolyTech'Lille) < Création d'un
package R pour des cartes auto-organisatrices .

Mai/Juin 2013 Co-encadrement (avec Elena Terenina, LGC, INRA de Toulouse) du stage de
Arthur Gomez (DUT STID, Université de Perpignan Via Domitia) < Etude de la cinétique
des réponses au stress chez le porc .

Mai/Juin 2012 Co-encadrement (avec Magali San Cristobal et Laurence Liaubet, LGC, INRA
de Toulouse) du stage de Nicolas Edwards (DUT STID, Université de Perpignan Via Domitia)
<« Analyse de données transcriptomiques par réseaux de co-expression génique .
Avril/Juillet 2012 Co-encadrement (avec Christophe Sibertin-Blanc, IRIT, Université Toulouse
1 dans le cadre d'un projet financé par la Maison des Sciences de 'Homme de Toulouse)
du stage de Soraya Popic (Licence SID, Université Toulouse 3 - Paul Sabatier) < Analyse
Statistique de résultats de simulations issus de la plateforme SocLab >, dans le cadre du projet
< SoclLab-Stat > financé par la MSH-T (Maison des Sciences de I'Homme de Toulouse).
Juin/Avril 2011 Co-encadrement (avec Taoufiq Dkaki, IRIT, Université Toulouse 2)
du stage de Reda Semlal (M1 ENSEEIHT, Informatique & mathématiques appliquées)
< Implémentation d'une plateforme d'analyse d'algorithmes de recherche d’'information >,
dans le cadre du projet < Analyse de graphes > financé par FREMIT (Structure Fédérative
de Recherche en Mathématiques et Informatique de Toulouse, FR 3424, UPS/CNRS).
Mai/Juin 2010 Co-encadrement (avec Taoufiq Dkaki, IRIT, Université Toulouse 2) du
stage de Nicolas Paris (DUT STID, Université de Perpignan Via Domitia) < Création et
alimentation d'une base de données en recherche d'information .

Mai/Juin 2010 Co-encadrement (avec Martin Paegelow, GEODE, Université Toulouse 2) du
stage de Thomas Palmer (DUT STID, Université de Perpignan Via Domitia) <« Comparaison
de méthodes de prédiction de I'occupation des sols >.

Avril/Aoit 2009 Co-encadrement (avec Magali San Cristobal, LGC, INRA de Toulouse) du
stage de Adrien Gamot (M2 Statistique & Econométrie, Université Toulouse 1) < Analyse
de grands réseaux biologiques : construction et structure >.

Avril/Juillet 2008 Stage de Xavier Noguera (Licence professionnelle bioinformatique, Univer-
sité de Perpignan Via Domitia) < Développement de programmes R pour la représentation
de graphes avec le logiciel libre Tulip >.

Avril/Juin 2007 Co-encadrement (avec Anne-Ruiz Gazen, Toulouse School of Economics)
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du stage de Houcine Zaghdoudi (M1 ISMAG, Université Toulouse 2) < Apprentissage pour
la prédiction d'orages >.

— Mai 2005 Co-encadrement (avec Martin Paegelow, GEODE, Université Toulouse 2) du stage
de Jean Mendiboure (Maftrise MASS, Université Toulouse 2) < Réseaux de neurones pour la
prédiction de I'occupation des sols .

Rayonnement scientifique. ... .. .. ...

Prix et distinctions :

Prix du meilleur article de la conférence (Best paper award)

Conférence Workshop on Self-Organizing Maps (WSOM), Santiago, Chili 12-14 sept. 2013
M. OLTEANU, N. VILLA-VIALANEIX et M. COTTRELL 2013

Prix du meilleur article de la conférence (Best paper award)

Conférence Workshop on Self-Organizing Maps (WSOM), Bielefeld, Allemagne 3-6 sept. 2007
N. ViLrLA et F. Rosst 2007

Prime d’Encadrement Doctoral et de Recherche (PEDR)

2009-2012
Invitation pour des séjours de recherche a I'étranger :
Monash University, Melbourne, Australie (2 semaines)
Collaboration avec Dianne Cook Juillet 2018

Dagstuhl, Allemagne (1 semaine)
Workshop sur invitation, < Visualization, visual data mining and machine learning > Février 2012

Université de Valparaiso, Chili (2 semaines)

Invitation dans le cadre d’une collaboration en statistique fonctionnelle Déc. 2010
Commission Européenne, Climate Change Unit, Ispra, Italy (1 semaine)
Invitation dans le cadre d'une collaboration pour le développement de
metamodéles de simulations de flux d'azote

Dagstuhl, Allemagne (1 semaine)

Workshop sur invitation, < Similarity-based learning on structures > Février 2009

CENATAV, La Havane, Cuba (2 semaine)
Invitation dans le cadre d’une convention de collaboration entre I'Ins-

Mars 2010

titut de Mathématiques de Toulouse et le CENATAV Sept. 2008
Ecole Nationale d’Ingénieurs de Monastir, Tunisie (1 semaine)

Invitation dans le cadre du travail de thése de monsieur Taouali Okba Février 2008
Université de Grenade, Espagne (2 semaines)

Invitation de I'Instituto de Desarrollo Regional dans le cadre du projet

< Sistemas de Informacion Geogrdfica y modelizacion de la dindmica Avril 2005

paisajistica de la montafia mediterranea : Sierra Nevada y Pirineos
Orientales franceses >
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Activités d’appui a la recherche

Organisation de manifestations scientifiques. ...

Membre du CO des journées SeqBIM 2020
Journées nationales, 50-100 participants attendus décembre 2020

Co-organisation de la journée IA & Agriculture
Journée locale (INRAE) dans le cadre du péle d’animation IMABS et de #DigitAg28 février 2020

Membre du CO de la journée Bioinfo/Biostat
Journée régionale, 100 participants attendus depuis 2018 (automne 2018, 2019, 2021, 2022, 2023)

https://bioinfo-biostat.sciencesconf.org/

Co-organisation du Chromosome conformation symposium

Journées locales dans le cadre du pble d’animation IMABS 4-5 décembre 2019
Présidente du CO de useR'! 2019
Conférence internationale, 1200 participants 9-12 juillet 2019

http://user2019.r-project.org

Présidente du CO des 5émes Rencontres R

Conférence nationale, 250 participants 22-24 juin 2015
https://r2016-toulouse.sciencesconf.org

Membre du CO et webmistress des 45émes Journées de Statistique

Conférence nationale, 550 participants 27-31 mai 2013
http://jds2013.sfds.asso.fr

Co-organisatrice de la 1/2 Journée STID

Session satellite des Journées de Statistique de la SFdS 2011-2013
Co-organisatrice des ateliers du GDR MASCOT-NUM
Atelier national, 50 participants 2013

Théme : <« Réduction de dimension >
Membre du CO de MASHS
Conférence nationale, 40 participants 2009, 2011, 2012

< Modeles et Apprentissage pour les Sciences Humaines et Sociales >

Membre du CO du 11éme Forum des Jeunes Mathématiciennes

Conférence nationale, 50 participants 21-23 nov. 2011
Membre du CO de MARAMI
Conférence nationale, 50 participants 11-12 oct. 2010

< Modeles et Analyse de Réseaux, Approches Mathématiques et Informatiques >

Co-organisatrice de la journée MASH
Journée locale, 30 participants 20 nov. 2006
< Mathématiques Appliquées aux Sciences Humaines >

Expertise scientifique (comité éditorial, comité scientifique, rapports d'expertise)..............

Membre du comité éditorial de revues

2011-2014 : rédactrice en chef adjointe de la revue < Statistique et Enseignement > (revue éditée
par la SFdS)

2017-2019 : membre du comité éditorial de la revue < Lifestyle Genomics >

2019-... : membre du comité éditorial de la revue < Journal of Statistical Software >
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Membre du comité de programme de conférences
Nationales : MASHS 2008, 2010, 2011 et 2012; MARAMI 2010, 2011, 2012, 2013 et 2019; FGG

2010, 2011, 2012, 2013 et 2014, SFC 2014; JFRB 2014 ; Rencontres R 2015 et 2020, Journées
de Statistique de la SFdS 2016; SMPGD 2020, JOBIM 2020, 2022 et 2023; French CCS 2021 ;
semestre thématique 2022 < Intelligence Artificielle > du labex Centre Henri Lebesgue (Nantes,
Angers, Le Mans, Rennes) : conférence < IA et santé >, PAIS 2022

Internationales : International Conference on Artificial Neural Networks (ICANN) 2013 et 2014,
Workshop on Self-Organizing Maps (WSOM) 2014, 2015, 2017 et 2020; European Symposium on
Artificial Neural Networks (ESANN) 2015, 2016, 2017, 2018, 2019 et 2020; International Joint
Conference on Artificial Intelligence (IJCAI) 2018, 2019, 2020 et 2021 ; Complex Networks 2021 ;
ECCB 2022

Organisation de sessions : Satellite CRoNoS Workshop on Functional Data Analysis 22nd International
Conference on Computational Statistics (COMPSTAT),

Rapports d’expertise

Journaux : Computational Statistics and Data Analysis, Information Sciences, Information Retrieval,
Journal de la Société Frangaise de Statistique, Neurocomputing, Bernouilli, Electronic Journal of
Applied Statistical Analysis, Neural Networks, Environmental Modelling and Software, IEEE Transac-
tions on Neural Networks and Learning Systems, Pattern Recognition Letters, BMC Bioinformatics,
Communication in Statistics, Computational Statistics & Data Analysis, Statistical Applications in
Genetics and Molecular Biology, Bioinformatics, International Journal of Pattern Recognition and
Artificial Intelligence, Journal of Statistical Computation and Simulation, IEEE Journal of Biomedical
and Health Informatics, Molecular Ecology Ressources, NAR Genomics and Bioinformatics, Briefings
in Bioinformatics, STAR Protocol, ...

Evaluation de projets : 2021 (1 rapport d’expertise de sujet de thése pour le département INRAE
GA), 2020 (2 rapports d’expertise de sujet de thése CIFRE), 2019 (2 rapports d'expertise de
sujet de postdoc pour l'initiative KIM, Université de Montpellier, 2018 (1 rapport d’expertise de
projet de recherche Région Auvergne Rhéne-Alpes), 2016 (1 rapport d’expertise de sujet de thése
INRA/EFPA), avant (3 rapports d’expertise ANR pour les appels & projets < Emergence > et
< CONTINT =)

environ 5 rapports d'expertise par an pour des journaux et entre 10 et 20 rapports d'expertise par an pour
des conférences

Evaluations, concours et jury de recrutement.. ... ...

Membre nommée du comité national du CNRS, CID 51

(Modélisation mathématique, informatique et physique pour les sciences du vivant) Janv. 2022-...
Recrutement, évaluations, CR/DR

Membre titulaire élue du CNU

Conseil National des Universités, 26éme section Oct. 2011-2018
Participation aux campagnes de qualification 2012, 2013, 2014, 2016, 2018 et aux campagnes de promotion
2012, 2013, 2015, 2017 et 2018

Membre de comité de sélection ou de jury de concours de recrutement
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— 2023 : Jury de concours CPJ CNRS

— 2023 : Jury de concours CR CIRAD

— 2021 : Jury de concours IR INRAe

— 2021 : Comité de sélection recrutement MCF, Université Paris 1

— 2020 : Comité de sélection recrutement PR, Université Paris 1

— 2020 : Comité de sélection recrutement PR, Université Paris Dauphine
— 2019 : Comité de sélection recrutement MCF, Université d’Evry

— 2019 : Comité de sélection recrutement PR, Université Paris Dauphine
— 2018 : Jury du concours CR Inria, centre de Paris

— 2018 : Comité de sélection recrutement MCF, Université Paris 5

— 2015 : Comité de sélection recrutement MCF, Université Paris 1

Membre de comité d’évaluation individuelle

— 2023 : présidente du jury du d’examen professionnel INRAE niveau < Expert et chef de projet > de
qualification informatique, calcul scientifique, statistique 2023 (3 venir)

— 2023 : titularisation de David Métivier (MISTEA, INRAE Montpellier) (a venir)

— 2021 : titularisation de Harold Duruflé (BioForA, INRAE Orléans)

— 2014 : titularisation de Sandra Plancade (MalAGE, INRAE Jouy-en-Josas)

Evaluation de structures collectives

— 2021 : Comité d'évaluation HCERES, CMDER-220009367 - USC - Sensométrie et Chimiométrie,
Nantes
— 2015 : Comité de visite du GDS Mathrice CNRS 2754

Responsabilités collectives. ... .. .. .. ...

Correspondante et membre du bureau de la fédération de recherche FORMATH

2023-...
Fédération de Recherche Occitane de Mathématiques, soutenue par le CNRS et fédérant les laboratoires IMT
(Université de Toulouse), MIAT (INRAE Toulouse), LAMPS (Université de Perpignan), IMAG (Université de
Montpellier), MISTEA (INRAE Montpellier)
Assistante Prévention de I'unité MIAT (avec Elise Maigné)

2021-...

Responsable du péle IMABS (INRA Toulouse)

2018/2021
Informatique et Mathématiques pour les AgroBioSciences
Co-organisation du séminaire de I'unité MIAT (INRA)
avec Victor Picheny puis Sandra Plancade 2014/2018 et 2020/2021
Séminaire hebdomadaire
Co-animation de la plateforme de biostatistique de Toulouse
avec Sébastien Déjean et David Rengel 2014/2023
organisation d’'un groupe de travail < biopuces > (depuis 2015), refonte de I'offre de formation de la plateforme
Co-animation du réseau méthodologique NETBIO
avec Marie-Laure Martin-Magniette, Etienne Delanoy, Guillem Rigail, 2013/2021

Francoise Monéger et Julien Chiquet
https://mia.toulouse.inra.fr/NETBIO

Société Francaise de Statistique (SFdS)

Membre du conseil et du bureau (depuis mai 2013 et septembre 2014
respectivement) et webmistress (de juin 2011 a juillet 2016)

Durant cette période, j'ai, outre mes activités de vice-secrétaire générale concernant la gestion des

Juin 2011 - Janvier 2017
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ressources humaines :

— coordonné la refonte du site web de I'association (modification du CSS, nettoyage et
réorganisation des pages, traduction en anglais) ;

— coordonné la refonte du systeme d'adhésion de |'association ;

— assuré la coordination des webmestres des groupes thématiques et I'animation des médias
sociaux de I'association (twitter, facebook);

— développé (et programmé) un site web générique et réutilisable (avec formulaire d'inscription,
passerelle de paiement et génération automatique de facture, site de soumission et génération
d'un programme automatique) pour les manifestations de I'association (manifestation du
type < Journées de Statistique > qui rassemblent environ 500 chercheurs);

— installé des outils informatiques de travail pour le secrétariat (programme LimeSurvey pour la
création de formulaires d’inscription, ouverture d'espaces collaboratifs via Google, installation
d'un outil de synchronisation pour la sauvegarde des postes de travail) ;

— épaulé les rédacteurs des quatre revues éditées par |'association pour la mise en forme des
revues et coordonné la création d'URL simples pour accéder aux revues;

— créé une documentation compléte sur les ressources informatiques de |'association ;

— coordonné la publication du zoom < Métiers des mathématiques et de I'informatique > et la
création de deux vidéos associées a ces métiers;

— participé a la refonte des statuts de |'association.
Membre du bureau du GDR MASCOT-NUM

Juin 2011-Juin 2013

Activités d’enseignement et de formation

Mes activités d’enseignement ont eu lieu dans le cadre de mon poste de professeure agrégée, a
I'université Toulouse Il (département de Mathématiques et Informatique, UFR SES) puis dans le
cadre de mon poste de Maitresse de conférences a I'université de Perpignan (IUT STID, Carcassonne)
et enfin dans le cadre de mon emploi de lecturer a I'Université de Toulouse |. J'ai enseigné a un
public varié, du DUT au doctorat, en mathématiques, statistique et informatique, a des publics
statisticiens ou non spécialistes de la statistique. Je poursuis, depuis ma prise de poste comme
chargée de recherche, quelques activités de formation initiale en Master sur mes domaines d'expertise
(fouille de données, analyse de réseau...) et j'ai élargi mon activité a la formation continue et en
participant a des écoles chercheurs.

La plupart de mes enseignements et formations sont accompagnés de polycopiés de cours et
d’exercices complets, de diaporamas de présentation, de sites interactifs d'illustration en ligne, et/ou
de TP/projets qui sont, pour la plupart, disponibles sur mon site web.

Ecoles chercheur

Ecole chercheur ECAS-SFdS
< Random forests : basics, extensions and applications >, Fréjus, France 8-13 octobre 2023
4th course on <« Computational Systems Biology of Cancer : Multi-omics

and Machine Learning Approaches >
Institut Curie, Paris, France (fully virtual) 27 sept.-2 oct. 2021
Intervention sur < Kernel methods and variable selection for exploratory analysis and multi-omics integration >

Mathématiques, Informatique et Biologie
Ecole d’automne organisée par le LabEx CIMI (Centre International

. . 19-22 sept. 2017
en Mathématiques et Informatique de Toulouse)

16/38



intervention sur < An introduction to network analysis >

JES < Apprentissage statistique et données massives >

Journées de formation thématiques organisées par la SFdS 2-7 octobre 2016
interventions sur < apprentissage connexionnistes > et <« Méthodes pour I'apprentissage de données massives >
co-rédaction de deux chapitres d'un ouvrage collectif Nathalie VILLA-VIALANEIX et CANU 2018; Nathalie
VILLA-VIALANEIX et Fabrice Rosst 2018

From gene expression to genomic network

Ecole d’été organisée par le LabEx SPS (Sciences des Plantes de Saclay) 17-22 Juillet 2016
intervention sur < Normalization and differential analysis of RNA-seq data >

Advanced mathematics for network analysis

Ecole de printemps organisée par I'Institut des Systémes Complexes de Toulouse 1-6 Mai 2016
intervention sur < Statistical approaches for graph mining >

Network analysis and applications, Session |

School for advanced sciences of Luchon, France 21 Juin-5 Juillet 2015
ntervention sur < Mining co-expression network >

ESSA (European Social Simulation Association) Summer School 2012

IRIT, Toulouse 2-6 Juillet 2012
organisation d'un tutoriel < Using R to analyze simulation outputs >

Formation CoONtiNUE. ...

Formations a la (bio)-statistique
Participation puis coordination de |'offre de formation de la plate-
forme Biostatistique de Toulouse (en coordination avec la formation depuis 2011
permanente INRA Toulouse)
En particulier, en charge des formations :
— Initiation a la statistique (sessions en 2016, 2017, 2018, 2019, 2020)
— Initiation a la statistique avec R (sessions en 2020, 2021, 2022 et 2023)
— Initiation a la statistique avec ASTERICS (session programmée en 2023)
— Graphiques avancés et interactifs avec R (sessions en 2017 et 2018)
— An introduction to network inference and mining (sessions en 2011, 2012, 2013 et 2015)
— Analyse statistique de données RNA-seq en coordination avec la PF Bioinformatique de Toulouse
(sessions en 2014, 2015, 2017, 2020, 2021, 2022, 2023,)
— Statistical learning (2011 et 2012)

Formation de laboratoire INRA
LIPM, INRA 11-12 février 2019
Analyse statistique de données RNA-seq

Participation a une formation de laboratoire INRA
LIPM, INRA 26-28 avril 2017

Analyse de données 'omiques - de I'expression des genes a I'inférence de réseaux

Formation Inttiale. .

Chargée de Recherche, vacations d’enseignement
2014/2020
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INSA Génie Mathématiques et Modélisation 2014-... (INSA de Toulouse) Encadrement de projets
de 4°™M€ et 58ME annges (1 en 2014, 1 en 2016, 1 en 2017)

M2 Statistics and Econometrics (2016,/2020) (Toulouse School of Economics, Université Toulouse
Capitole) Cours et TD <« Graph Mining ». (formation internationale)

M1 Economics and Statistics (2014/2019) (Toulouse School of Economics, Université Toulouse Capi-
tole) Cours et TD < Applied multivariate data analysis - Big data analytics ». (formation internationale)

M2 TIDE (2014/2015) (Université Paris 1) Cours d’introduction au logiciel statistique R (stage de
pré-rentrée).
Lecturer, Toulouse School of Economics
2018/2009
M2 Actuariat (2008/2009) (Université Toulouse 1) Cours, TD et TP de Régression avancée (régression
par noyau, réseaux de neurones, arbres, foréts aléatoires).

M2 Statistique et économétrie (2008/2009) (Université Toulouse I) Cours, TD et TP d'Analyse de
données (analyses factorielles, classification). Egalement, cours en formation a distance (FOAD) pour
cet enseignement.

MCF, Université de Perpignan (IUT StID)
2006/2014
LP TIG (Traitement de I'Information Géographique) (2006/2007) Analyse de données quantitatives.
DU/LP Biolnformatique (2007/2008) (IUT de Carcassonne) Cours, TD et TP de BioStatistique

(échantillonnage, test, analyse des données) et (2010/...) Analyse de données biopuces (Cours, TP
avec utilisation de R et des packages de bioconductor).

IUT STID (Statistique et Traitement Informatique des Données) (2006/...) (1éme année, IUT de
Carcassonne) Cours, TD et TP de « Statistique descriptive > (statistique univariée et statistique
bivariée), de « Compléments de statistique > (en général, mise en ceuvre d'une enquéte et traitement
des données avec R) et d'introduction a |'apprentissage statistique (cours en anglais).

Filiere MASS (Licence Mathématiques Appliquées et Sciences Sociales)

e (2000-2002) TD de probabilités en Licence 2€Me 5pnge
e (2000-2006) Cours et TD de < Théorie des sondages > en Licence 3€Me année;

o (2001-2004) Cours et TD du stage de prérentrée des DEUG 18™M€ annge dans le cadre des APS :
généralités sur I'étude de fonctions, nombres complexes ;
e (2001-2006) TP d'initiation aux logiciels SPSS, S-Plus et R dans le cadre des APS;

e (2005-2006) Cours et TD d'< Analyse numérique > en Licence 3€Me année.

PRAG, Université Toulouse 2 (Le Mirail)
2006/2014
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IUP NTIE (L3 & M1 Nouvelles Technologies de I'Informatique pour |'Entreprise)
e (2000-2002) Cours et TD de < Probabilités > en 3*™M€ année d'IUP (maitrise) ;
e (2001-2003) Cours et TD d'« Analyse des données > (ACP, AFC) en 2™M€ année d'IUP (licence) ;
e (2005-2006) Cours et TD de < Réseaux de neurones > en 1°™€ année de Master IUP. Projet
dirigé sur la thématique de I'apprentissage statistique (régression / discrimination) par perceptron
multi-couches.
IUT Informatique (2000-2002) (2éme année, IUT de Blagnac) TD de < Théorie des graphes .
Enseignements de vulgarisation mathématique et statistique e (2000-2004) Dans le cadre des
formations de I'école doctorale CLESCO, animation d'un atelier d'initiation a SPSS (2000-2001)

et de conférences sur |'échantillonnage (2001-2004). Dans un cadre bénévole, consulting pour les

chercheurs en sciences humaines sur des questions de statistique appliquée ;
e (2000-2006) Enseignements d'initiation a la statistique en 28Me 3nnge de licence d'histoire
(statistique descriptive élémentaire, séries chronologiques), 18Me ¢ 28ME 5pnée de ficence de
psychologie (statistique descriptive élémentaire, initiation a la statistique inférentielle, théorie
des tests, modele linéaire) et 28Me année de licence de géographie (statistique descriptive
élémentaire, modele linéaire, théorie des tests, suivi de projet en collaboration avec les enseignants
de cartographie) ;
e (2001-2006) Dans le cadre des UE MIM1OP2 et MIM20P1, cours et TD de mathématiques
pour la préparation du concours de professeur des écoles ; ce cours était disponible par le service

d’enseignement & distance (SED) pour lequel je gérais la publication.

Responsabilités pédagogiques collectives........ ... ...

MCF, Université de Perpignan (IUT StID)
2006/2014
Responsable d’années pédagogiques 1€T€ année IUT STID (2006-2008), DU Biolnformatique
(2007/2008), Année spéciale (APPC : le DUT en 1 an) (2010,/2011).
Responsable du suivi des stages et des relations aux entreprises du DUT STID (2009/2011)
PRAG, Université Toulouse 2 (Le Mirail)

2006/2014

Responsable des UE <« MIM10P2 & MIM20P1 » (2001-2006) Création et gestion des UE option-

nelles MIM1OP2 et MIM20P1 (environ 200 étudiants en régime CC et 70 inscrits au SED) : ces UE

s'adressent aux étudiants désirant préparer le concours de professeur des écoles et leur fournissent un
renforcement mathématique orienté vers les objectifs du concours.

Gestion des APS et du tutorat (2002-2005) au sein du département de mathématiques et informa-
tique, université Toulouse Le Mirail.

Jury CRPE (Juin 2003) Membre du jury CRPE (Concours de Recrutement des Professeurs des Ecoles)
en Juin 2003 pour I'épreuve pré-professionnelle.

Membre permanent de la commission ad-hoc de recrutement des PRAG/PRCE (2004-2006)
du département de mathématiques et informatique, université Toulouse Le Mirail.
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